Data S1 | codon optimised (CO) nucleotide sequences (Grote et al., 2005) and the corresponding translation.

>EcfabD (CO)
ATGACTCAATTCGCTTTCGTTTTCCCAGGTCAAGGTTCTCAAACTGTTGGTATGTTGGCTGACATGGCTGCTTCTTACCCAATCGTTGAAGAAACTTTCGCTGAAGCTTCTGCTGCTTTGGGTTACGACTTGTGGGCTTTGACTCAACAAGGTCCAGCTGAAGAATTGAACAAGACTTGGCAAACTCAACCAGCTTTGTTGACTGCTTCTGTTGCTTTGTACAGAGTTTGGCAACAACAAGGTGGTAAGGCTCCAGCTATGATGGCTGGTCACTCTTTGGGTGAATACTCTGCTTTGGTTTGTGCTGGTGTTATCGACTTCGCTGACGCTGTTAGATTGGTTGAAATGAGAGGTAAGTTCATGCAAGAAGCTGTTCCAGAAGGTACTGGTGCTATGGCTGCTATCATCGGTTTGGACGACGCTTCTATCGCTAAGGCTTGTGAAGAAGCTGCTGAAGGTCAAGTTGTTTCTCCAGTTAACTTCAACTCTCCAGGTCAAGTTGTTATCGCTGGTCACAAGGAAGCTGTTGAAAGAGCTGGTGCTGCTTGTAAGGCTGCTGGTGCTAAGAGAGCTTTGCCATTGCCAGTTTCTGTTCCATCTCACTGTGCTTTGATGAAGCCAGCTGCTGACAAGTTGGCTGTTGAATTGGCTAAGATCACTTTCAACGCTCCAACTGTTCCAGTTGTTAACAACGTTGACGTTAAGTGTGAAACTAACGGTGACGCTATCAGAAACGCTTTGGTTAGACAATTGTACAACCCAGTTCAATGGACTAAGTCTGTTGAATACATGGCTGCTCAAGGTGTTGAACACTTGTACGAAGTTGGTCCAGGTAAGGTTTTGACTGGTTTGACTAAGAGAATCGTTGACACTTTGACTGCTTCTGCTTTGAACGAACCATCTGCTATGGCTGCTGCTTTGGAATTGTAA
>EcFabD
MTQFAFVFPGQGSQTVGMLADMAASYPIVEETFAEASAALGYDLWALTQQGPAEELNKTWQTQPALLTASVALYRVWQQQGGKAPAMMAGHSLGEYSALVCAGVIDFADAVRLVEMRGKFMQEAVPEGTGAMAAIIGLDDASIAKACEEAAEGQVVSPVNFNSPGQVVIAGHKEAVERAGAACKAAGAKRALPLPVSVPSHCALMKPAADKLAVELAKITFNAPTVPVVNNVDVKCETNGDAIRNALVRQLYNPVQWTKSVEYMAAQGVEHLYEVGPGKVLTGLTKRIVDTLTASALNEPSAMAAALEL

>EcbioC (CO)
ATGGCTACTGTTAACAAGCAAGCTATCGCTGCTGCTTTCGGTAGAGCTGCTGCTCACTACGAACAACACGCTGACTTGCAAAGACAATCTGCTGACGCTTTGTTGGCTATGTTGCCACAAAGAAAGTACACTCACGTTTTGGACGCTGGTTGTGGTCCAGGTTGGATGTCTAGACACTGGAGAGAAAGACACGCTCAAGTTACTGCTTTGGACTTGTCTCCACCAATGTTGGTTCAAGCTAGACAAAAGGACGCTGCTGACCACTACTTGGCTGGTGACATCGAATCTTTGCCATTGGCTACTGCTACTTTCGACTTGGCTTGGTCTAACTTGGCTGTTCAATGGTGTGGTAACTTGTCTACTGCTTTGAGAGAATTGTACAGAGTTGTTAGACCAAAGGGTGTTGTTGCTTTCACTACTTTGGTTCAAGGTTCTTTGCCAGAATTGCACCAAGCTTGGCAAGCTGTTGACGAAAGACCACACGCTAACAGATTCTTGCCACCAGACGAAATCGAACAATCTTTGAACGGTGTTCACTACCAACACCACATCCAACCAATCACTTTGTGGTTCGACGACGCTTTGTCTGCTATGAGATCTTTGAAGGGTATCGGTGCTACTCACTTGCACGAAGGTAGAAACCCAAGAATCTTGACTAGATCTCAATTGCAAAGATTGCAATTGGCTTGGCCACAACAACAAGGTAGATACCCATTGACTTACCACTTGTTCTTGGGTGTTATCGCTAGAGAATAA
>EcBioC
MATVNKQAIAAAFGRAAAHYEQHADLQRQSADALLAMLPQRKYTHVLDAGCGPGWMSRHWRERHAQVTALDLSPPMLVQARQKDAADHYLAGDIESLPLATATFDLAWSNLAVQWCGNLSTALRELYRVVRPKGVVAFTTLVQGSLPELHQAWQAVDERPHANRFLPPDEIEQSLNGVHYQHHIQPITLWFDDALSAMRSLKGIGATHLHEGRNPRILTRSQLQRLQLAWPQQQGRYPLTYHLFLGVIARE

>EcfabB (CO)
ATGAAGAGAGCTGTTATCACTGGTTTGGGTATCGTTTCTTCTATCGGTAACAACCAACAAGAAGTTTTGGCTTCTTTGAGAGAAGGTAGATCTGGTATCACTTTCTCTCAAGAATTGAAGGACTCTGGTATGAGATCTCACGTTTGGGGTAACGTTAAGTTGGACACTACTGGTTTGATCGACAGAAAGGTTGTTAGATTCATGTCTGACGCTTCTATCTACGCTTTCTTGTCTATGGAACAAGCTATCGCTGACGCTGGTTTGTCTCCAGAAGCTTACCAAAACAACCCAAGAGTTGGTTTGATCGCTGGTTCTGGTGGTGGTTCTCCAAGATTCCAAGTTTTCGGTGCTGACGCTATGAGAGGTCCAAGAGGTTTGAAGGCTGTTGGTCCATACGTTGTTACTAAGGCTATGGCTTCTGGTGTTTCTGCTTGTTTGGCTACTCCATTCAAGATCCACGGTGTTAACTACTCTATCTCTTCTGCTTGTGCTACTTCTGCTCACTGTATCGGTAACGCTGTTGAACAAATCCAATTGGGTAAGCAAGACATCGTTTTCGCTGGTGGTGGTGAAGAATTGTGTTGGGAAATGGCTTGTGAATTCGACGCTATGGGTGCTTTGTCTACTAAGTACAACGACACTCCAGAAAAGGCTTCTAGAACTTACGACGCTCACAGAAACGGTTTCGTTATCGCTGGTGGTGGTGGTATGGTTGTTGTTGAAGAATTGGAACACGCTTTGGCTAGAGGTGCTCACATCTACGCTGAAATCGTTGGTTACGGTGCTACTTCTGACGGTGCTGACATGGTTGCTCCATCTGGTGAAGGTGCTGTTAGATGTATGAAGATGGCTATGCACGGTGTTGACACTCCAATCGACTACTTGAACTCTCACGGTACTTCTACTCCAGTTGGTGACGTTAAGGAATTGGCTGCTATCAGAGAAGTTTTCGGTGACAAGTCTCCAGCTATCTCTGCTACTAAGGCTATGACTGGTCACTCTTTGGGTGCTGCTGGTGTTCAAGAAGCTATCTACTCTTTGTTGATGTTGGAACACGGTTTCATCGCTCCATCTATCAACATCGAAGAATTGGACGAACAAGCTGCTGGTTTGAACATCGTTACTGAAACTACTGACAGAGAATTGACTACTGTTATGTCTAACTCTTTCGGTTTCGGTGGTACTAACGCTACTTTGGTTATGAGAAAGTTGAAGGACTAA
>EcFabB
MKRAVITGLGIVSSIGNNQQEVLASLREGRSGITFSQELKDSGMRSHVWGNVKLDTTGLIDRKVVRFMSDASIYAFLSMEQAIADAGLSPEAYQNNPRVGLIAGSGGGSPRFQVFGADAMRGPRGLKAVGPYVVTKAMASGVSACLATPFKIHGVNYSISSACATSAHCIGNAVEQIQLGKQDIVFAGGGEELCWEMACEFDAMGALSTKYNDTPEKASRTYDAHRNGFVIAGGGGMVVVEELEHALARGAHIYAEIVGYGATSDGADMVAPSGEGAVRCMKMAMHGVDTPIDYLNSHGTSTPVGDVKELAAIREVFGDKSPAISATKAMTGHSLGAAGVQEAIYSLLMLEHGFIAPSINIEELDEQAAGLNIVTETTDRELTTVMSNSFGFGGTNATLVMRKLKD

>EcfabG (CO)
ATGAACTTCGAAGGTAAGATCGCTTTGGTTACTGGTGCTTCTAGAGGTATCGGTAGAGCTATCGCTGAAACTTTGGCTGCTAGAGGTGCTAAGGTTATCGGTACTGCTACTTCTGAAAACGGTGCTCAAGCTATCTCTGACTACTTGGGTGCTAACGGTAAGGGTTTGATGTTGAACGTTACTGACCCAGCTTCTATCGAATCTGTTTTGGAAAAGATCAGAGCTGAATTCGGTGAAGTTGACATCTTGGTTAACAACGCTGGTATCACTAGAGACAACTTGTTGATGAGAATGAAGGACGAAGAATGGAACGACATCATCGAAACTAACTTGTCTTCTGTTTTCAGATTGTCTAAGGCTGTTATGAGAGCTATGATGAAGAAGAGACACGGTAGAATCATCACTATCGGTTCTGTTGTTGGTACTATGGGTAACGGTGGTCAAGCTAACTACGCTGCTGCTAAGGCTGGTTTGATCGGTTTCTCTAAGTCTTTGGCTAGAGAAGTTGCTTCTAGAGGTATCACTGTTAACGTTGTTGCTCCAGGTTTCATCGAAACTGACATGACTAGAGCTTTGTCTGACGACCAAAGAGCTGGTATCTTGGCTCAAGTTCCAGCTGGTAGATTGGGTGGTGCTCAAGAAATCGCTAACGCTGTTGCTTTCTTGGCTTCTGACGAAGCTGCTTACATCACTGGTGAAACTTTGCACGTTAACGGTGGTATGTACATGGTTTAA
>EcFabG
MNFEGKIALVTGASRGIGRAIAETLAARGAKVIGTATSENGAQAISDYLGANGKGLMLNVTDPASIESVLEKIRAEFGEVDILVNNAGITRDNLLMRMKDEEWNDIIETNLSSVFRLSKAVMRAMMKKRHGRIITIGSVVGTMGNGGQANYAAAKAGLIGFSKSLAREVASRGITVNVVAPGFIETDMTRALSDDQRAGILAQVPAGRLGGAQEIANAVAFLASDEAAYITGETLHVNGGMYMV
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>EcfabZ (CO)
ATGACTACTAACACTCACACTTTGCAAATCGAAGAAATCTTGGAATTGTTGCCACACAGATTCCCATTCTTGTTGGTTGACAGAGTTTTGGACTTCGAAGAAGGTAGATTCTTGAGAGCTGTTAAGAACGTTTCTGTTAACGAACCATTCTTCCAAGGTCACTTCCCAGGTAAGCCAATCTTCCCAGGTGTTTTGATCTTGGAAGCTATGGCTCAAGCTACTGGTATCTTGGCTTTCAAGTCTGTTGGTAAGTTGGAACCAGGTGAATTGTACTACTTCGCTGGTATCGACGAAGCTAGATTCAAAAGACCAGTTGTTCCAGGTGACCAAATGATCATGGAAGTTACTTTCGAAAAGACTAGAAGAGGTTTGACTAGATTCAAGGGTGTTGCTTTGGTTGACGGTAAGGTTGTTTGTGAAGCTACTATGATGTGTGCTAGATCTAGAGAAGCTTAA
>EcFabZ
MTTNTHTLQIEEILELLPHRFPFLLVDRVLDFEEGRFLRAVKNVSVNEPFFQGHFPGKPIFPGVLILEAMAQATGILAFKSVGKLEPGELYYFAGIDEARFKRPVVPGDQMIMEVTFEKTRRGLTRFKGVALVDGKVVCEATMMCARSREA

>EcfabI (CO)
ATGGGTTTCTTGTCTGGTAAGAGAATCTTGGTTACTGGTGTTGCTTCTAAGTTGTCTATCGCTTACGGTATCGCTCAAGCTATGCACAGAGAAGGTGCTGAATTGGCTTTCACTTACCAAAACGACAAGTTGAAGGGTAGAGTTGAAGAATTCGCTGCTCAATTGGGTTCTGACATCGTTTTGCAATGTGACGTTGCTGAAGACGCTTCTATCGACACTATGTTCGCTGAATTGGGTAAGGTTTGGCCAAAGTTCGACGGTTTCGTTCACTCTATCGGTTTCGCTCCAGGTGACCAATTGGACGGTGACTACGTTAACGCTGTTACTAGAGAAGGTTTCAAGATCGCTCACGACATCTCTTCTTACTCTTTCGTTGCTATGGCTAAGGCTTGTAGATCTATGTTGAACCCAGGTTCTGCTTTGTTGACTTTGTCTTACTTGGGTGCTGAAAGAGCTATCCCAAACTACAACGTTATGGGTTTGGCTAAGGCTTCTTTGGAAGCTAACGTTAGATACATGGCTAACGCTATGGGTCCAGAAGGTGTTAGAGTTAACGCTATCTCTGCTGGTCCAATCAGAACTTTGGCTGCTTCTGGTATCAAGGACTTCAGAAAGATGTTGGCTCACTGTGAAGCTGTTACTCCAATCAGAAGAACTGTTACTATCGAAGACGTTGGTAACTCTGCTGCTTTCTTGTGTTCTGACTTGTCTGCTGGTATCTCTGGTGAAGTTGTTCACGTTGACGGTGGTTTCTCTATCGCTGCTATGAACGAATTGGAATTGAAGTAA
>EcFabI
MGFLSGKRILVTGVASKLSIAYGIAQAMHREGAELAFTYQNDKLKGRVEEFAAQLGSDIVLQCDVAEDASIDTMFAELGKVWPKFDGFVHSIGFAPGDQLDGDYVNAVTREGFKIAHDISSYSFVAMAKACRSMLNPGSALLTLSYLGAERAIPNYNVMGLAKASLEANVRYMANAMGPEGVRVNAISAGPIRTLAASGIKDFRKMLAHCEAVTPIRRTVTIEDVGNSAAFLCSDLSAGISGEVVHVDGGFSIAAMNELELK

>EcbioH (CO)
ATGAACAACATCTGGTGGCAAACTAAGGGTCAAGGTAACGTTCACTTGGTTTTGTTGCACGGTTGGGGTTTGAACGCTGAAGTTTGGAGATGTATCGACGAAGAATTGTCTTCTCACTTCACTTTGCACTTGGTTGACTTGCCAGGTTTCGGTAGATCTAGAGGTTTCGGTGCTTTGTCTTTGGCTGACATGGCTGAAGCTGTTTTGCAACAAGCTCCAGACAAGGCTATCTGGTTGGGTTGGTCTTTGGGTGGTTTGGTTGCTTCTCAAATCGCTTTGACTCACCCAGAAAGAGTTCAAGCTTTGGTTACTGTTGCTTCTTCTCCATGTTTCTCTGCTAGAAACGAATGGCCAGGTATCAAGCCAGACGTTTTGGCTGGTTTCCAACAACAATTGTCTGACGACTTCCAAAGAACTGTTGAAAGATTCTTGGCTTTGCAAACTATGGGTACTGAAACTGCTAGACAAGACGCTAGAGCTTTGAAGAAGACTGTTTTGGCTTTGCCAATGCCAGAAGTTGACGTTTTGAACGGTGGTTTGGAAATCTTGAAGACTGTTGACTTGAGACAACCATTGCAAAACGTTTCTATGCCATTCTTGAGATTGTACGGTTACTTGGACGGTTTGGTTCCAAGAAAGGTTGTTCCAATGTTGGACAAGTTGTGGCCACACTCTGAATCTTACATCTTCGCTAAGGCTGCTCACGCTCCATTCATCTCTCACCCAGCTGAATTCTGTCACTTGTTGGTTGCTTTGAAGCAAAGAGTTTAA
>EcBioH
MNNIWWQTKGQGNVHLVLLHGWGLNAEVWRCIDEELSSHFTLHLVDLPGFGRSRGFGALSLADMAEAVLQQAPDKAIWLGWSLGGLVASQIALTHPERVQALVTVASSPCFSARNEWPGIKPDVLAGFQQQLSDDFQRTVERFLALQTMGTETARQDARALKKTVLALPMPEVDVLNGGLEILKTVDLRQPLQNVSMPFLRLYGYLDGLVPRKVVPMLDKLWPHSESYIFAKAAHAPFISHPAEFCHLLVALKQRV

>EcbioF (CO)
ATGAGCTGGCAGGAGAAAATCAACGCGGCGCTCGATGCGCGGCGTGCTGCCGATGCCCTGCGTCGCCGTTATCCGGTGGCGCAAGGAGCCGGACGCTGGCTGGTGGCGGATGATCGCCAGTATCTGAACTTTTCCAGTAACGATTATTTAGGTTTAAGCCATCATCCGCAAATTATCCGTGCCTGGCAGCAGGGGGCGGAGCAATTTGGCATCGGTAGCGGCGGCTCCGGTCACGTCAGCGGTTATAGCGTGGTGCATCAGGCACTGGAAGAAGAGCTGGCCGAGTGGCTTGGCTATTCGCGGGCACTGCTGTTTATCTCTGGTTTCGCCGCTAATCAGGCAGTTATTGCCGCGATGATGGCGAAAGAGGACCGTATTGCTGCCGACCGGCTTAGCCATGCCTCATTGCTGGAAGCTGCCAGTTTAAGCCCGTCGCAGCTTCGCCGTTTTGCTCATAACGATGTCACTCATTTGGCGCGATTGCTTGCTTCCCCCTGTCCGGGGCAGCAAATGGTGGTGACAGAAGGCGTGTTCAGCATGGACGGCGATAGTGCGCCACTGGCGGAAATCCAGCAGGTAACGCAACAGCACAATGGCTGGTTGATGGTCGATGATGCCCACGGCACGGGCGTTATCGGGGAGCAGGGGCGCGGCAGCTGCTGGCTGCAAAAGGTAAAACCAGAATTGCTGGTAGTGACTTTTGGCAAAGGATTTGGCGTCAGCGGGGCAGCGGTGCTTTGCTCCAGTACGGTGGCGGATTATCTGCTGCAATTCGCCCGCCACCTTATCTACAGCACCAGTATGCCGCCCGCTCAGGCGCAGGCATTACGTGCGTCGCTGGCGGTCATTCGCAGTGATGAGGGTGATGCACGGCGCGAAAAACTGGCGGCACTCATTACGCGTTTTCGTGCCGGAGTACAGGATTTGCCGTTTACGCTTGCTGATTCATGCAGCGCCATCCAGCCATTGATTGTCGGTGATAACAGCCGTGCGTTACAACTGGCAGAAAAACTGCGTCAGCAAGGCTGCTGGGTCACGGCGATTCGCCCGCCAACCGTACCCGCTGGTACTGCGCGACTGCGCTTAACGCTAACCGCTGCGCATGAAATGCAGGATATCGACCGTCTGCTGGAGGTGCTGCATGGCAACGGTTAA
>EcBioF
MSWQEKINAATDARRAADATRRRYPVAQGAGRWTVADDRQYTNFSSNDYLGLSHHPQIIRAWQQGAEQFGIGSGGSGHVSGYSVVHQATEEETAEWTGYSRATTFISGFAANQAVIAAMMAKEDRIAADRTSHASLTEAASLSPSQTRRFAHNDVTHLARLTASPCPGQQMVVTEGVFSMDGDSAPTAEIQQVTQQHNGWLMVDDAHGTGVIGEQGRGSCWTQKVKPELTVVTFGKGFGVSGAAVTCSSTVADYTTQFARHTIYSTSMPPAQAQALRASTAVIRSDEGDARREKTAATITRFRAGVQDLPFTTADSCSAIQPLIVGDNSRALQTAEKTRQQGCWVTAIRPPTVPAGTARTRLTTTAAHEMQDIDRTTEVTHGNG

>EcacpP (CO)
ATGTCTACTATCGAAGAAAGAGTTAAGAAGATCATCGGTGAACAATTGGGTGTTAAGCAAGAAGAAGTTACTAACAACGCTTCTTTCGTTGAAGACTTGGGTGCTGACTCTTTGGACACTGTTGAATTGGTTATGGCTTTGGAAGAAGAATTCGACACTGAAATCCCAGACGAAGAAGCTGAAAAGATCACTACTGTTCAAGCTGCTATCGACTACATCAACGGTCACCAAGCTTAA
>EcAcpP
MSTIEERVKKIIGEQLGVKQEEVTNNASFVEDLGADSLDTVELVMALEEEFDTEIPDEEAEKITTVQAAIDYINGHQA

>EcacpS (CO)
ATGGCTATCTTGGGTTTGGGTACTGACATCGTTGAAATCGCTAGAATCGAAGCTGTTATCGCTAGATCTGGTGACAGATTGGCTAGAAGAGTTTTGTCTGACAACGAATGGGCTATCTGGAAGACTCACCACCAACCAGTTAGATTCTTGGCTAAGAGATTCGCTGTTAAGGAAGCTGCTGCTAAGGCTTTCGGTACTGGTATCAGAAACGGTTTGGCTTTCAACCAATTCGAAGTTTTCAACGACGAATTGGGTAAGCCAAGATTGAGATTGTGGGGTGAAGCTTTGAAGTTGGCTGAAAAGTTGGGTGTTGCTAACATGCACGTTACTTTGGCTGACGAAAGACACTACGCTTGTGCTACTGTTATCATCGAATCTTAA
>EcAcpS
MAILGLGTDIVEIARIEAVIARSGDRLARRVLSDNEWAIWKTHHQPVRFLAKRFAVKEAAAKAFGTGIRNGLAFNQFEVFNDELGKPRLRLWGEALKLAEKLGVANMHVTLADERHYACATVIIES
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